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KARADENIZ’IN TURKIYE KIYILARINDA DAGILIM GOSTEREN
MERSIN BALIGI TURLERININ MITOKONDRIAL DNA
SEKANS ANALIZi YONTEMIYLE TANIMLANMASI

Oguzhan EROGLU, SUMAE

Mersin baliklarinin Tethis Denizi kokenli
oldugu ve turlesme merkezinin Karadeniz
oldugu dugunulduginde Turkiye cok dnemli bir
yere sahiptir. Neredeyse mersin baligi turlerinin
tamaminin tehlike altinda olmasindan dolayi
son yillarda koruma ve yetistiricilik faaliyetleri
hiz kazanmistir. Karadeniz’'deki mersin baligi
trleri hakkinda yapilmis genetik calismalar
bulunmasina ragmen Turkiye kiyilarindan
ornekler icermemektedir. Bu nedenle gerek
koruma stratejisinin gelistiriimesinde, gerekse
yetigtiricilik ve stok yobnetim planlarinin
belirlenmesinde filogenetik ve filocografik
yapilanma bilinmemektedir.

Bu c¢alismada, Karadeniz’'in Turkiye
kiyllarindan o6rneklenen mersin bahgi tirleri
arasindaki genetik farkhligin  belirlenmesi
amagclanmistir.

Ornekleme 2005-2007 yillari arasinda
Karadeniz’'in  Turkiye kiyisinda gergekles-
tirilmistir. Elde edilen drneklerin bir kismi, 3 tire
ait (Acipenser stellatus, A. gueldenstaedtii,
Huso huso, A. baerii/lbenzeri) 82 birey ilk olarak
analizlerde kullaniimistir (Sekil 1-3).

1758)

Sekil 2. Karaca Mersini (Acipenser gueldenstaedtii
Brandt, 1833)

Sekil 3. Sivrigka Mersin (Acipenser stellatus Pallas,
1771)

Genetik veri olarak mtDNA Cyt-b (1114
bp) ve tRNAproD-loop (250-600 bp) gen
bolgeleri sekans analizi sonuglari kullaniimigtir
(Sekil 4). tRNAproD-loop geni kullanilarak 82
bireyde boy varyasyonu ve heteroplazmi
oranlari belirlenmigtir. Ayrica 28 6érnekte Cyt-b
geni sekans verilerinden genetik mesafeler ve
filogenetik dendogramlar olusturulmus ve
kladistik analizler yapiimistir.
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Sekil 4. Cogaltilan gen bdlgeleri (Brown, 1992a’
dan modifiye edilmistir).

Cyt-b geninde 19 haplotip ve %81,8 -
%96,4 arasinda degisen haplotip cesitliligi
belirlenmistir. Tlrler arasinda yedi yerde
aminoasit kodlamasinda degisim meydana
geldigi belirlenmistir. A+T orani tim tdrler igin
%52,6 ila 53,8 arasinda bulunmustur. Ti/Tv
orani A. gueldenstaedtiide (9:1), A. stellatus’ta
(7:2) ve Huso huso icin (6:0) olarak
bulunmustur. Nikleotid gesitliliginin %0,167 -
%0,378, nikleotid farkhhginin ise 1,89 — 4,2
arasinda degistigi belirlenmigtir. Turler arasi
mesafe Kimura-2 parametresine gore %1,258 —
%5,288 arasinda hesaplanmistir. Filogenetik
agaclar sonucunda %100’lik seg-bagla degeri
ile tarler ayrilmigtir (Sekil 5).

Karadeniz’de bir adet A. Baerii'ye benzer
birey tespit edilmisti. A. gueldenstaedtii
orneklerinin Karadeniz soy grubu icerisinde yer
aldigi ve iki farkli gruba (A ve B) ayrildigi
belirlenmistir. Benzer olarak A. stellatus
orneklerinin de iki gruba (S1 ve S2) ayrildigi
tespit edilmistir. H. huso 6rneklerinde ayriima
gorialmemigtir.

Tuim tirlerde heteroplazmik bireyler
gorulmis (%2,17-45,45) ve her tiur icin tekrar
bdlgesinin sayisi 2-6 olarak belirlenmistir (Sekil




SUMAE YUNUS Arastirma Biilteni, 9:3, Eyliil 2009

6). Tekrar bdlgesinin uzunlugu 82 bp olarak
belirlenmistir. En ¢ok gorilen tekrar ise %39,5
ile Gg tekrarli yapi olmustur. Boy varyasyonu
(Gip) 0,656-0,9871 olarak bulunmustur. Bu
calisma (lkemizde mersin baligi Uzerine
yapilan ilk molekiler ¢galisma olmasi nedeniyle
bu noktalardaki bilgi eksikligini bir o6lgide
kapatarak daha sonraki galismalar igin temel
olusturacak niteliktedir.

Sekil 6. Bazi A. gueldenstaedtii ornekleri igin
goriilen boy farklilig1 ve Heteroplazmi (1. kolon 100
bp DNA boy belirteci)
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17 91-CYT A.gueldenstaedtii
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76-CYT H.huso
66— 29-CYT H.huso
100 L 59-CYT H.huso
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10 —|: 18-CYT H.huso
3 20-CYT H.huso

—66|: 25-CYT H.huso

NC004419 Polyodon spatula

Sekil 5. Tiim 6rneklerin Cty-b gen sekans verilerinden olusturulmus maksimum parsimoni (MP) dendogrami
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